) HLAVNI TEMA

SOUCASNE STANDARDY MOLEKULARNE-PATOLOGICKEHO TESTOVANTNADORU CENTRALNIHO NERVOVEHO SYSTEMU

Pokud chceme ziskat metylacni profil na-
dorové léze, pak je nutné vyuzit komplexnéjsich
technik, jako je DNA metyla¢ni ,array” (Illumina,
San Diego, CA, USA). Jedna se o robustni kom-
plexni technologii, kterou Ize vyuzit i pro vzorky
s nizsi kvalitou DNA (FFPE vzorky), coz je nespor-
na vyhoda v diagnostice CNS nadord. Optimalni
zastoupeni nddorovych bunék pro tuto metodu
je>70% (Capperetal., 2018; Serrano et Snuder,
2018). K naslednému zarazeni nadord CNS do ty-
pu a subtypt dle metyla¢niho profilu se vyuziva
klasifikator Brain classifier verze 12.8 dostupny
z https://www.molecularneuropathology.org.
Metylacni profil u nddorovych onemocnéni ma-
ze odhalit i vzacné subtypy onemocnéni a je tak
dalsim dilkem do mozaiky integrované diagnézy
(Capper et al., 2018; https://www.molecularneuro-
pathology.org/ [online], cit 19. 12. 2023.
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1ézi a klinické stratifikaci pacient(i také DNA
metylacni profilovani. Uré¢eni typu nadoru
CNS dle DNA metylacniho profilu je nejpfi-
nosnéjsi u histologicky nejednoznac¢nych
pfipadd, které mohou nést cilenou alteraci
pro terapii. Bez Uzké spoluprace patologa,
neurochirurga, neuroonkologa a moleku-
larniho biologa jiz neni diagnostika nadora
CNS vibec mozna.
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